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Прикладные вопросы диагностики и лечения НМРЛ
с редкими молекулярными нарушениями
Рак легких является одним из наиболее распространенных и смертельных
онкологических заболеваний. В некоторых случаях он может быть вызван наличием
редких мутаций у пациентов. Редкие мутации представляют собой генетические
изменения, которые встречаются у небольшой части пациентов и отличаются от
более распространенных мутаций, таких как мутации в генах EGFR, ALK или ROS1.

Одна из редких мутаций, которая может быть обнаружена у пациентов с раком
легких, называется мутацией гена BRAF. Ген BRAF кодирует протеин, который
играет важную роль в регуляции клеточного роста и развития рака. Мутации в гене
BRAF могут приводить к активации сигнального пути MAPK, что способствует не
контролируемому клеточному делению и развитию опухоли.

Другая редкая мутация, известная как мутация гена HER2, также может быть
обнаружена у пациентов с раком легких. Ген HER2 отвечает за производство белка,
который играет роль ростового фактора и регулирует рост и выживаемость клеток.
Мутации в гене HER2 могут приводить к избыточной экспрессии этого белка и
активации сигнального пути HER2, что способствует развитию рака легких.

О том, как онкологу определить наличие конкретной мутации и как выбрать
соответствующий подход к лечению, спросили в рамках телесеминара экспертов-
онкологов:

Строяковский Даниил Львович — Кандидат медицинских наук, заведующий
химиотерапевтическим отделением, врач-онколог, и

Демидова Ирина Анатольевна — Кандидат медицинских наук, зав. лабораторией
молекулярной биологии Московской городской онкологической больницы №62.
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